Relação de docentes pesquisadores e suas especialidades e vinculações:

Professores DCC/UFMG:

1.  Alberto H F Laender (PhD, University of East Anglia, Inglaterra,

    1984) Modelagem Conceitual, Projeto de Banco de Dados, Interfaces

    Cooperativas - laender@dcc.ufmg.br

2.  Arnaldo de Albuquerque (DSc, UFPb, Brasil, 1987; pos-dout., ESIEE

    Paris, Fança, 1994/95) Processamento Digital de Imagens, Sistemas

    de Informação Multimídia, Recuperação de Informação

    Visual. arnaldo@dcc.ufmg.br

3.  Berthier Ribeiro-Neto (PhD, University of California, Los Angeles,

    EUA, 1995) Information Retrieval, Digital Library Interfaces,

    Hypertext Disign, Multimedia (Video on Demand) -

    berthier@dcc.ufmg.br

4.  Dorgival Olavo Guedes Neto (PhD, University of Arizona, Tucson,

    EUA, 1998) Redes de computadores e sistemas operacionais -

    dorgival@dcc.ufmg.br

5.  Frederico F Campos (D.Phil, University of Oxford, Inglaterra,

    1995) Álgebra Linear Computacional,Computação Científica, Análise

    Numérica. - ffcampos@dcc.ufmg.br

6.  Geraldo Robson Mateus (Doutor, UFRJ, Brasil, 1986) Programação

    Matemática, Inteligência Artificial. - mateus@dcc.ufmg.br

7.  Henrique Pacca L Luna (Docteur D'Etat, Université Paul Sabatier,

    França 1978) Programação Matemática, Inteligência Artificial. -

    pacca@dcc.ufmg.br

8.  Marcos Augusto dos Santos (Doutor, UFRJ, 1998) Programação

    Matemática, Algoritmos - marcos@dcc.ufmg.br

9.  Mario F M Campos (PhD, University of Pennsylvania, EUA, 1992)

    Robótica, Visão Computacional, Percepção Ativa - mario@dcc.ufmg.br

10. Mariza Andrade Silva Bigonha : (Doutora, PUC/RJ, Brasil, 1994)

    Linguagens de Programação e Compiladores. - mariza@dcc.ufmg.br

11. Nivio Ziviani (PhD, University of Waterloo, Canadá, 1982)

    Recuperação de Informação, Bancos de Dados Textuais -

    nivio@dcc.ufmg.br

12. Osvaldo Sergio F. de Carvalho (Doctour D'Etat, Université Pierre

    et Marie Curie, França, 1985) Algoritmos Distribuídos, Programação

    Paralela, Biologia Computacional. - vado@dcc.ufmg.br

13. Rodrigo Lima Carceroni

14. Sergio Vale Aguiar Campos (PhD, Carnegie Mellon Univesity, EUA,

    1996) Projeto, Análise e Verificação Automática de Sistemas

    Distribuídos e de Tempo Real. - scampos@dcc.ufmg.br

15. Wagner Meira Jr (PhD, University of Rochester, EUA, 1997)

    Computação Paralela e Distribuída, Computação Heurística -

    meira@dcc.ufmg.br
GENETICA:

Álvaro Cantini Nunes            - expressão gênica, mapeamento

Ana Lúcia Brunialti Godard      - mapeamento gênico e regulação

Fabrício Rodrigues dos Santos   - evolução molecular, genômica

Vasco Ariston de Azevedo        - genética molecular e genômica

BIOQUIMICA

José Miguel Ortega              - anotação reversa de sequências parciais de cDNA

Glória Regina Franco            - projeto genoma de Schistosoma mansoni

Ariovaldo Siqueira

- modelagem molecular

Maria Elena de Lima Perez Garcia – proteoma de venenos de animais peçonhentos

Marcelo Matos Santoro

- proteoma de venenos de animais peçonhentos e modelagem molecular de proteínas

Santuza Teixeira


- projeto genoma de Trypanosoma cruzi e expressão gênica

Paulo Sérgio Lacerda Beirão
- 

FARMACOLOGIA

Marco Aurélio Romano-Silva      - aplicações biomédicas de análise de imagem


ESTATISTICA

Glaura da Conceição Franco - bioestatística

Antônio Eduardo Gomes – processos estocásticos

Gregório Saravia Atuncar – processos estocásticos

Cibele Queiroz da Silva - bioestatística

QUIMICA

Carlos Alberto Montanari   - Quimio e bioinformática no planejamento racional de novos fármacos

Júlio Cesár Dias Lopes

Cláudio Luiz Donnici

FISIOLOGIA E BIOFISICA

Robson dos Santos         - expressão gênica diferencial

Linhas de Pesquisa:

2. Construção de ferramentas para análise de sequências de DNA e proteínas.

3. Algoritmos eficientes e paralelos para análise de sequências, árvores filogenéticas, estrutura protéica e de macromoléculas.

4. Algoritmos para visualização de modelos moleculares

5. Analise Estrutural Automatica de Proteinas

6. Processamento e análise Automatica de Imagens biológicas e médicas

7. Telepresença em sistemas biológicos

8. Projeto genoma de eucariotos (Schistosoma mansoni, Trypanosoma cruzi),  procariotos (Chromobacterium violaceum) e vírus (vírus da dengue)

9. Farmacogenômica

10. Expressão gênica diferencial

11. Anotação automática de seqüências de DNA

12. Proteômica de venenos de animais peçonhentos (Phoneutria nigriventer e Tityus serrulatus)

13. Diversidade genética e evolução molecular humana

14. Diversidade genética e evolução molecular - aplicações à biodiversidade

15. Modelagem Molecular (ligantes de DNA, toxinas animais e proteínas)

16. Probabilidade e processos estocásticos aplicados à genômica

17. Aprendizado computacional aplicado à genômica

Disciplinas

Algoritmos para Biologia Computacional I e II.

Ambientes de Computação: Sistemas operacionais, paralelismo, análise de desempenho

Banco de Dados

Bases moleculares da estrutura e função da célula

Metodologias de análise de genoma, transcriptoma e proteoma

Bioquímica de proteínas

Farmacogenômica

Química medicinal

Evolução

Estrutura e Função do Genoma

Genética de microrganismos procariotos

Genética de microrganismos eucariotos

Tópicos Especiais de Genética e Evolução

Probabilidade

Processos estocásticos

Inferência

Estatística aplicada a genética

Além destas disciplinas as quais já são oferecidas regularmente 

Infraestrutura:

Recursos Computacionais

O Departamento de Ciência da Computação conta hoje com um vasto parque

computacional. Composta principalmente de estações de trabalho SUN

(SPARCstation e Ultra) e IBM PowerPC 43P/100, a rede do DCC possui uma

servidora SUN Ultra Enterprise 2 com um total de 210 Gbytes de disco,

unidade de fita de 8mm, CD-ROMs e uma SUN Ultra Enterprise 1 com 60

Gbytes de disco, unidade de fita de 8mm, Além dessas servidoras de

disco, o DCC possui diversas servidoras de processamento. A principal

é uma Sun Ultra Enterprise 3000, com dois processadores UltraSPARC

250Mhz e 512 Mbytes de memória. As outras incluem uma Sun Ultra 10 com

640 Mbytes de memória e um Axil 320 com dois processadores e 256

Mbytes de memória.  Todas as máquinas estão interligadas por uma rede

interna hierarquica, padrão Ethernet, rodando protocolo TCP/IP. A essa

rede estão também ligados diversos X-Terminals e terminais

alfa-numéricos.  Centenas de microcomputadores estão conectados à

mesma rede, possibilitando, desta maneira, a utilização de vários

ambientes, como a emulação de X-terminals e do ambiente MS-Windows 95

e NT. Também está conectado a essa rede um servidor de comunicações,

com 16 linhas de acesso discado, para permitir aos usuários da rede a

utilização dos recursos a partir de casa.

O Departamento conta, ainda, com diversas impressoras matriciais,

laser 300dpi e 600dpi, scanner a cores, câmeras e monitores de alta

resolução.  O DCC está conectado à rede de fibra óptica da UFMG, que

interliga os diversos departamentos no campus.

Laboratório de Alunos de Pós-Graduação

O laboratório de alunos de pós-graduação conta com os seguintes equipamentos:

- 5 Ultra 1, Sun

- 3 PCs Pentium 4 1.7Ghz

- 2 PCs Pentium III 600 Mhz

- 2 PCs Pentium 166 Mhz

- 3 AMD-K6 400 Mhz

- 1 AMD-K6 500 Mhz

- 3 ATHLON 900 Mhz

- 2 SparcStation

- 1 Impressora Laser HP 5SiMx

Sala de Estudos para os Alunos

Os alunos de mestrado contam com a sala 3029, que fica constantemente

aberta, podendo utilizar qualquer mesa para estudos diários. Esta

sala também possui um armário para que os alunos possam

guardar alguns de seus pertences até o final do Curso. Este

armário pode ser também utilizado por alunos de doutorado.

Já os alunos de doutorado contam com as salas 3030 a 3033, onde

tem a disponibilidade de utilizar uma mesa individual de estudos,

indicada pela Secretaria. Além disso, cada sala possui um

AMD-K6 600 Mhz para utilização exclusiva dos alunos de

doutorado.

Supercomputador Quadriprocessado Solaris Intel com 4 GB RAM

· Supercomputador cluster PC Linux com 15 unidades (uso noturno)

· Sala com computador popular Linux com 15 pontos de trabalho (uso diurno)

· CENAPAD (descrever)

Infraestrutura específica do lab de farmacologia para análise de imagem:

Instalada:

01 PC Dell (PIII-933MHz, 512RAM, monitor 19", 02 HDs 40GB, CD-R/RW)-Win/XP-Pro e Linux

01 PC Dell (PIV-1.5GHz, 640RAM, monitor 19", HD 100GB, CD-R/RW)-Win/XP-Pro

01 PC Dell (PIV-1.6GHz, 256RAM, monitor 17", HD 40GB, CD-R/RW)-Win/XP-Pro e Linux

01 impressora HP970C

01 impressora laserjet 1200

Em processo de compra (verba em caixa):

01 PC Dell (PIV-2.0GHz, 1GB RAM, monitor 21", HD 120GB, CD-R/RW)-Win/XP-Pro e Linux

01 PC Dell (PIV-2.0GHz, 512 RAM, monitor 19", HD 120GB, CD-R/RW)-Win/XP-Pro e Linux

01 DVD-R/RW

01 projetor multimídia LCD portátil

01 scanner HR

01 impressora qualidade foto

