PARECER SOBRE O GRUPO 1

Analise populacional e evolutiva em duas espécies de Acianthera
(Orchidaceae)

Autores: André Miranda Cadete, Diego Soares Lara, Guilherme Gusmao Silva, Luiz
Guilherme Zendbio Alipio e Pedro Paulo Goulart Taucce

O grupo se prop0s a analisar molecularmente cinco populagdes de Acianthera prolifera
e a Unica existente de Acianthera fornograndensis com enfoque em possivelmente
sinonimizar as espécies e tracar o caminho evolutivo referente a estas populacoes.

O presente trabalho mostra-se de relativa facilidade de execugdo, abordando técnicas de
biologia molecular de facil manuseio. Uma dificuldade que poderia ser abordada na
execugdo deste trabalho € a necessidade de viagens para fora do pais em prol das coletas.
Foi proposto, entretanto, pelo grupo, uma parceria com universidades nos locais de coleta,
0 que seria enriquecedor para o trabalho. Em relacdo ao projeto em si, percebe-se que as
técnicas escolhidas s@o de grande valia para se atingir o objetivo proposto. Um problema
que pode ser discutido é a escolha de apenas trés iniciadores para a diferenciacdo das
plantas. Estudos recentes mostram o uso dos genes de todo o plastideo para fazer este tipo
de diferenciacao.

O grupo foi pertinente em escolher o BLASTn para comparar as seqiiéncias génicas das
plantas em estudo, uma vez que tal programa € de facil uso e bem confidvel. A escolha da
comparacdo entre seqiiencias de nucleotidios € bastante consistente com o objetivo do
grupo de estudar a relacdo filogenética entre as plantas. A utilizacdo de seqii€éncias de
aminodcidos ndo seria aconselhdvel, nesse caso, uma vez que essas seqiiencias se
encontram bastante conservadas, dificultando inferir sobre as relacdo filogenéticas. A
parcela mais complicada do projeto provavelmente serd a montagem da relacdo evolutiva
entre as plantas estudadas. O grupo deixou em falta o0 mecanismo pelo qual tal estudo seria
realizado, o que se configura como uma falta de planejamento. Em suma, o projeto se

mostra vidvel e possivel de ser realizado, apesar das dificuldades aqui apontadas.



PARECER SOBRE O GRUPO 2

Analise da influéncia da temperatura na expressao génica
do receptor CD11b em neutrofilos

Autores: Braulio Henrique, Diego Oliveira, Fabio Vigil,Paulo Bittencourt, Pedro

Elias e Samuel Loureiro

O grupo se propds a analisar a influéncia da temperatura na expressao génica do
receptor CD11b em neutréfilos e mais especificamente verificar em qual etapa da
expressao do receptor de membrana CDI11b em neutréfilo hd a regulacdo pela
temperatura.

O presente trabalho apresentou algumas falhas que devem ser abordadas. Em
primeiro lugar, os objetivos especificos nao contemplaram a cultura de neutréfilos. Nao
ficou claro como tal técnica serd realizada, além de ndo haver qualquer referéncia a
respeito desta no decorrer da introducdo da apresentacdo. Outro equivoco cometido pelo
grupo foi a inclusdo da técnica de micro arranjo, nos objetivos especificos, para estudar
a expressdo génica total celular em temperatura febril. Isto foge ao objetivo geral, que
pretende avaliar a expressdo de CD11b. Nao fica subentendido no objetivo geral que o
estudo génico total serd realizado. No entanto, o grupo foi feliz nas outras técnicas a
serem utilizadas, bem como no estabelecimento do cronograma.

Pode-se considerar que apesar das falhas cometidas, o projeto tem plena capacidade

de ser executado e possivelmente alcancgar os resultados esperados.



PARECER SOBRE O GRUPO 4

Utilizacao de marcadores moleculares na deteccao do potencial
de toxicidade e na analise filogenética de Mycrocistis aeruginosa

Autores: Ana Raquel Oliveira Santos, Débora Chaves Moraes, lara Christina de
Campos, Luciana Leite Fraga, Natdlia Lourenco, Almeida Raquel Maria Alves Cordeiro
dos Santos

Partindo da anélise dos problemas da lagoa da Pampulha oriundos do alto nivel de
eutrofizacdo. O grupo se prop0Os a aplicar técnicas de biologia molecular para a detectar
cepas de cianobactérias da espécie Microcystis aeruginosa potencialmente toéxicas a partir
da identificacdo do gene mcyB e realizar uma anélise filogeografica dessas cepas. A partir
da andlise filogeogréfica, identificar o(s) tributdrio(s) que carreiam as cepas toxicas
encontradas na Lagoa da Pampulha.

O presente trabalho mostra-se de relativa facilidade de execucdo, abordando
técnicas de biologia molecular de facil manuseio, como PCR. Além, disso, os custos do
trabalho serdo relativamente baixos. A unica dificuldade que pode ser encontrada pelo
grupo € no isolamento de colonias de Microcystis novacekii por micropipetagem em
microscopio invertido, que exige pratica para a identificagdo morfoldgica dessa espécie.

O grupo pretende detectar essas cepas através da amplificacdo do gene mcyB.
Porém, vale ressaltar que a presenca do gene ndo significa que elas estardo expressando.
Seria interessante que o grupo acrescentasse um ensaio de toxicidade para essas cepas para
confirmar se elas sdo realmente toxicas. Essa observacao nao invalida o objetivo do grupo
que se propOs a de detectar apenas as cianobactérias potencialmente toxicas. Em suma, o

projeto se mostra vidvel e de facil realizagao.



PARECER SOBRE O GRUPO 5

Estudo evolutivo do gene codificador da Mioglobina em
gastropodes limnicos (Pulmonata: Basommatophora)

Autores: Daniel Coscarelli, Filipe Freitas Chaves, Gabriel Fraguas, Juan Macedo, Paula
Laper e Rafael Campos

O grupo se propds a a nalisar a evolugdo do gene codificador da Mioglobina nos
gastropodes basomatoforos através da andlise de sequéncias homologas e posicionamento
dos Introns e utilizar se possivel os dados obtidos para uso em filogenia.

O grupo justificou bem a necessidade de conclusdo do projeto visto os problemas atuais
existentes na classificacdo das classes de moluscos, os materiais e metodologias sugeridos
sd0 muito pertinentes e possivelmente atingirdo €xito na conclusdo do projeto.

PARECER SOBRE O GRUPO 6

Comparacao das isoformas presentes no veneno das espécies de
Loxosceles sp.

Autores: Ana Claudia, Guilherme Henrique, Marcus Thadeu, Marina Lamas, Rafael
Lucas e Rafael Ferrari

Devido ao crescente nimero de acidentes provocados pelas aranhas do género
Loxosceles, principalmente em dreas domiciliares nas regides sul e sudeste e devido a alta
acdo necrosante do seu veneno o grupo julgou importante seu estudo. Sabendo que ja é
identificada a seqiiéncia do cDNA codificante para proteinas necrosantes do soro da espécie
Loxosceles intermedia, mas hd a auséncia de estudos para as outras espécies também
causadoras de acidentes no Brasil, o grupo se propds a realizar um estudo comparativo
entre as isoformas protéicas presentes no veneno de quatro espécies do género Loxosceles.

Para tal, o grupo pretende construir uma biblioteca de cDNA da glandula de veneno
das espécies L.laeta, L. similis, L. gaucho, cujas seqiiéncias de cDNA ainda ndo foram

registradas no banco de dados. Seqiienciar as isoformas presentes no veneno de cada



espécie, selecionar as proteinas mais imunoreativas para uma andlise posterior e apontar as
isoformas mais conservadas entre as espécies através de softwares de bioinformatica.

O presente trabalho mostra-se vidvel de ser realizado, as técnicas de biologia
molecular aplicadas s@o relativamente simples e pouco trabalhosas. A producdo de soro
utilizando animais é um alternativa de baixo custo, porém hd uma certa dificuldade de
manuten¢do desses animais. Além disso, o grupo ndo especificou se as doses de veneno
aplicadas no coelho, animal de pequeno porte, ndo serd letal para o animal. A escolha do
plasmidio com o sitio de clonagem entre o gene da B-galactosidase facilitard bastante o
trabalho do grupo para a sele¢ao apenas das bactérias que receberam a insercdo. As técnicas
escolhidas sdo de grande valia para atingir o objetivo proposto pelo grupo.

O grupo foi pertinente em escolher a seqiiencia de aminodcidos para verificar
homologia entre as proteinas das espécies estudadas, pois as proteinas sdo mais

conservadas que a seqiiencia de nucleotideos que as codifica. Em suma, o projeto se mostra

vidvel e possivel de ser realizado e a metodologia adequada aos objetivos propostos.

PARECER SOBRE O GRUPO 7

Silenciamento dos genes ldh e ack de Clostridium thermocellum e
Clostridium thermosaccharolyticum afim de aumentar a
eficiéncia de producao de Etanol

Autores: Barbara Muniz, Clarissa Bastos, Erica Molfetti, Guilherme Augusto,
Marcos Hanashiro, Mariana Pereira e Nara Padua

O grupo as propds a silenciar os genes 1dl (responsdvel pela producdo da enzima lactato
desidrogenase) e ack (responsavel pela produgdo da enzima acetato quinase) de Clostridium
thermocellum e Clostridium thermossacharolyticum a fim de se aumentar a quantidade de
produtos que serdo utilizados na via de producdo do etanol e conseqiientemente
aumentando a producdo final de dlcool para uso como combustivel. Além disso, pretendem
também testar a producdo de etanol, posteriormente de se gerar mutantes de C.
thermosaccharolyticum para a producdo de acetato kinase através de tratamento com

nitrosoguanidina, de se identificar o gene responsdvel pela producdo da enzima lactato



deshidrogenase em C. thermosaccharolyticum, de se construir vetores knockout para os
genes ack e ldh de C.thermocellum e 1dh de C.thermossacharolyticum e de, finalmente, se
inserir o vetor knockout nas bactérias C.thermocellum e C. thermossacharolyticum.

O projeto aborda uma drea importante da economia mundial e brasileira, a geracdo de
combustivel. Sendo assim, sua realizacdo é pertinente pois o mundo estd numa crise
energética e precisa de novas fontes e que as mesmas sejam as mais lucrativas e menos
poluentes possivel. Entretanto, a identificacdo do gene candidato de producdo de 1dl em C.
thermosaccharolyticum pode requerer mais tempo que o desejado e a utilizagao da técnica
de PCR para identificagdo dos recombinantes de interesse € mais especifica, eficaz e rapida
do que o uso do Southern Blot. Apesar do problemas apontados o projeto mostrou-se

vidvel, porém, relativamente trabalhoso.



